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: 43 : ELISA  R.Conorii IgM/IgG
1) 
ELISA  R.Conorii IgM/IgG : ELISA ,  96

,  1 8 , 
 450 . 

 < 0,3,   
 > 0,8. 

.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 192 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 44 : ELISA  Coxiella burnetii
1) 
ELISA  Coxiella burnetii IgG I ph: ELISA ,  96

,  1 8 , 
 450 . 

 < 0,3,   
 > 0,8. 

.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 35



: 1785  (  4)

 576 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 45 : ,
, , 

1) 
, , ,

.   
, , 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 250 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 36



: 1785  (  4)

: 46 : 

1) 

, , .
,  200 , -

,  10-
50 , , 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 300 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 47 : 
1) 

QiAxcel (  Qiagen),  1200

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 2400 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 37



: 1785  (  4)

: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 48 : "  (  30 ) 
 (+),

 (-) 
1) 

 (  30 ) 
(+),

 (-) ; 
, , , 
; 

; ;  85% (>10
); "

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 250 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 49 :   (
 19 ) . API 20 C

Aux.
1) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 38



: 1785  (  4)

 (  19
) . API

20 C Aux.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 50 : 
 Candida.

1) 

Candida. , ,
 EBCA–1 

-1,5–  Candida .  2.5
ng/ml.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 39



: 1785  (  4)

, )

: 51 : 
Cryptococcus neoformans.
1) 

 Cryptococcus
neoformans. , 

, 
-GXM  Cryptococcus

neoformans , , .  50
ng/ml.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 52 : Auxacolor.
1) 
Auxacolor.  (

) .

 C. neoformans. .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 30 
,  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 40



: 1785  (  4)

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 53 : Fungitest.
1) 
Fungitest. 

: 5-Fluorocytosine, Amphotericin B, Miconazole,
Ketoconazole, Itraconazole, Fluconazole (12 

). .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 40 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 54 : 
1) 

. 
, ), 3% .

 30 ml.

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 41



: 1785  (  4)

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 2 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 55 : Platelia Candida
1) 
Platelia Candida - ELISA  Candida,  96 

,  1 8 , 
 Candida 

. 
   95%.

 450 nm (
 620 nm). : 

. 
.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 960 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 42



: 1785  (  4)

, )

: 56 : Platelia Aspergillus
1) 
Platelia Aspergillus - ELISA  Aspergillus,  96 

,  1 8 , 
 Aspergillus 

. 
 95%.

 450 nm (    620
nm). : 

. 
.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 960 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 57 : 
 Mycoplasma hominis  Ureaplasma urealyticum.

1) 

 Mycoplasma hominis  Ureaplasma urealyticum.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 75 
,  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 43



: 1785  (  4)

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 58 : "C 6"  ELISA 
Borrelia burgdorferi sensu lato,  C6  VlsE , 96 .
1) 
"C 6"  ELISA  Borrelia
burgdorferi sensu lato,  C6  VlsE

, 96 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 192 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 59 : ELISA   
Borrelia burgdorferi
1) 
ELISA M  Borrelia
burgdorferi  Borrelia burgdorferi sensu

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 44



: 1785  (  4)

stricto, Borrelia afzelii, Borrelia garinii, 96 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 1440 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 60 : 
1) 

,   p100, p18,
p39,    p41,p41, OspA, VlsE, OspC  

 Borrelia burgdorferi,
,  20 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 160 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 45



: 1785  (  4)

: 61 : 

1) 

 1-4,  4  / .   10 05

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 100 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 62 :  IFA , 
 Titerplane

1) 
 IFA , 

Titerplane

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 1 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 46



: 1785  (  4)

5) 

, )

: 63 : 

1) 

, - 2,1-
37,7 ., ,  8 , 8-

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 16 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 64 : ,
,  20 

1) 
, 

,  20 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 20 
,  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 47



: 1785  (  4)

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 65 :  Legionella 
1) 

 Legionella    (
, )

, 
 Legionella  L.pneumophila Sg1

  L.pneumophila Sg 2-14  ( )
.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 100 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 48



: 1785  (  4)

: 66 : "   
Cl.
1) 

   Cl. difficile
: ,  0,2% 

2,5 .,  Cl. difficile 0,5
.,

0,85% , 
 0,1%  5 ., 

, 50 
    "

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 67 : 
 C. difficile  25 

1) 
 C.

difficile  25 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 25 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 49



: 1785  (  4)

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 68 :  H. pylori 
,  20 

1) 
 H. pylori ,

 20 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 40 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 69 :   
 PBP2a

1) 
  -

 PBP2a

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 50



: 1785  (  4)

3) 
 50 

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 70 : 
Listeria spp.,   5 
1) 

 Listeria spp.,
 5 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 5 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 51



: 1785  (  4)

: 71 : 
.  50 .

1) 

.  50 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 150 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 72 : 
1) 

   +

 500 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 384 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 52



: 1785  (  4)

5) 

, )

: 73 :  ( . )

1) 
 ( . ) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 20 .
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 74 : , 
1) 

, 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 550 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 53



: 1785  (  4)

: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 75 : 

1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 100 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 76 :  - 
, , 

 ( ),
1) 

 - ,
, 

 ( ),

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 54



: 1785  (  4)

3) 
 100 

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 77 : ELISA  L. pneumophila Sg1 
, ,

1) 
ELISA  L. pneumophila Sg1 , 

,  1 , 
 < 150,   

 > 150. 
.  450 

620 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 96 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 55



: 1785  (  4)

: 78 : 
 L. pneumophila Sg1   L. pneumophila Sg6 

1) 
 L.

pneumophila Sg1   L. pneumophila Sg6 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 30 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 81 : ELISA  Ig + IgG
1) 
ELISA  Ig + IgG  Legionella
pneumophila Sg 1-6 ;  4 

;  blank; ;  450 
 620 ;  > 11.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 96 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 56



: 1785  (  4)

5) 

, )

: 82 : Te  ( ) 
, .  50 

1) 
Te  ( ) , 

.  50 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 150 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 83 : "
1) 

, 
 L-  - PYR

, 
,  D , 

, , 
.

"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 57



: 1785  (  4)

3) 
 60 

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 84 : 
 real-time PCR

1) 
 real-

time PCR,  150 . , 
 ( ) . : B.

pertussis.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 2 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 58



: 1785  (  4)

: 85 :  

1) 
 real-

time PCR,  150 . , 
 ( ) . : B.

pertussis.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 150 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 86 :  50  PCR -
, 

1) 
 50  PCR 

, . 
 PCR

.   C. trachomatis,
Neiseria gonorrhoeae,  (  HPV

 16 : 16,18,31,33,35,39,45,51,52,56,58,59,66,67,68,70
 HPV  6,11,,42,43,44)

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 100 
,  ( )

): ________   :

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 59



: 1785  (  4)

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 87 : Easy PCR 
1) 
Easy PCR : 10X Taq DNA , dNTP 

 8 mM , 25 mM MgCl2, Taq DNA , 
, , , 

, ,  500 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 1 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 88 : 
1) 

, 50 
,  20-35 , 

60-100 ,  200 -50
 2 , , 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 60
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2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 200 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 89 : 

1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 100 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 61



: 1785  (  4)

: 90 :  Multiplex PCR  - Master Mix  HotStarTaq
DNA  PCR .   GC- .
1) 

 Multiplex PCR  - Master Mix  HotStarTaq DNA 
PCR .   GC- .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 300 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 91 :  Real Time RT-PCR -
,  25 

1) 
 Real Time RT-PCR ,
 25 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 62



: 1785  (  4)

5) 

, )

: 92 :  Real-time PCR 19,
 Opticon 2 I Chromo 4    .  50 

1) 
 Real-time PCR 19, 

Opticon 2 I Chromo 4    .  50 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 1 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 93 :  PCR  (Master mix) ,  250

1) 
 PCR  (Master mix) ,  250 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 2 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 63



: 1785  (  4)

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 94 : Immunoblot  IgM/IgG
19,  20 

1) 
Immunoblot  IgM/IgG 

19,  20 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 1 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 95 : 
1) 

, , ,
.  50 ; , 

, 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 64



: 1785  (  4)

3) 
 5 

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 96 : 
VITEK 2  15.
1) 

  Vitek 2 (GN ID). 
. 

 VITEK 2  15.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 320 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 65



: 1785  (  4)

: 97 :   

1) 
  

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 1155
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 98 :   
1) 

  

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 120
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 66
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, )

: 99 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 220
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 100 :    
,  NaCL,Na2HPO4,NaH2PO4, NaN3,pH(250C) 7,2

1) 
   ,

 NaCL,Na2HPO4,NaH2PO4, NaN3,pH(250C) 7,2

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33696500
3) 

 10 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 67
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 ________ 
5) 

, )

: 101 : 
 ImmunoCAP 100

1) 

ImmunoCAP 100

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 1608 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 102 : 
1) 

-
, , :

; ; ; ; D. Pteronyssinus; ; ;
; Cladosporium herb.; Alternaria alt.; ; 

; ; ; ; ; ; ;
; ; .

. 
– 24  2 .  

. 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 68



: 1785  (  4)

3) 
 32 

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 103 :   
1) 

   IFN-gamma

  ESAT-6, CFP-10  TB7.7 ( 4)  M.
tuberculosis.    ELISA .  96 ,

 12  8 , 
 IFN-gamm  .

  IFN-gamm  ELISA- .
. 

– 24 . : > 99%. : 80%.
: 

. 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 69



: 1785  (  4)

, )

: 104 : 
 / / / / 

 (IgG,A,M)
1) 

 / / / / 
 (IgG,A,M)

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 25 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 105 : 

1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 78895
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 70



: 1785  (  4)

 ________ 
5) 

, )

: 106 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 66113
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 107 : 

1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 8400 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 71



: 1785  (  4)

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 108 :   5 
,  3  50 .

1) 
 5 ,

 3  50 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 400 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 109 : 
.Candida: C. albicans, C. glabrata, C. krusei, C. tropicalis. ./Chrom agar /

1) 
.Candida: C.

albicans, C. glabrata, C. krusei, C. tropicalis. 
./Chrom agar /

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 72



: 1785  (  4)

3) 
 100 

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 110 : , 
,  100 .

1) 
, 

,  100 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 100 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 73



: 1785  (  4)

: 111 :  Isovitalex 
. ,  20 

1) 
 Isovitalex . 

,  20 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 200 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 112 :  , 
, ,

 500 .
1) 

, 
, 

,  500 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 1000 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 74



: 1785  (  4)

 ________ 
5) 

, )

: 113 : ,
 CLSI 

,  100 .
1) 

,  CLSI

,  100 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 200 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 114 : ,
 CLSI 

,  500 .
1) 

,  CLSI

,  500 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 75



: 1785  (  4)

3) 
 1000 

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 115 : 
 Staphylococcus aureus -  18 ., 

1) 

 Staphylococcus aureus -  18
., 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 76



: 1785  (  4)

: 116 : 
 E. coli  KESC , 

 NDM-1 -  16-18 . .
1) 

 E. coli  KESC ,
 NDM-1 -  16-18 . 

.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 20 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 117 : 
 E. coli  KESC , 

 (ESBL) -  24 , .
1) 

 E.
coli  KESC , 

 (ESBL) -  24 , .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 77



: 1785  (  4)

: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 118 : Charcoal agar . 
1) 
Charcoal agar . 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 1 .
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 119 : Bordet-Gengou .  
1) 
Bordet-Gengou .  

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 1 .
,  ( )

): ________   :

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 78



: 1785  (  4)

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 120 : , 
,  100 .

1) 
, ,  100 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 100 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 121 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 79



: 1785  (  4)

 200 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 122 : 
 -   40 . - 

.
1) 

 -   40 . - 
.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 12 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 80



: 1785  (  4)

: 123 :  C. difficile
: D-  250 ,  8 ,  10 ,  500

. 
1) 

 C. difficile : D-
 250 ,  8 ,  10 , 

 500 . 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 5000 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 124 : "
, : Cycloheximide - 200 mg, Colistin sulphate  - 10.0 mg, Acriflavine - 2.5

mg, Cefotetan - 1.0 mg, Fosfomycin - 5.0 mg,  50 

"
1) 

,
: Cycloheximide - 200 mg, Colistin sulphate  - 10.0 mg,

Acriflavine - 2.5 mg, Cefotetan - 1.0 mg, Fosfomycin - 5.0 mg,
 50 

"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 81



: 1785  (  4)

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 125 : ,  
 500 ml ; : ACES  5.0 ., 

 0.125 ,  0.2 .,  -  0.5 .; 

1) 
,   500 ml 

; : ACES  5.0 ., 
 0.125 ,  0.2 .,  -

 0.5 .; 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 82



: 1785  (  4)

: 126 :  GVPC ,  
 500 ml ; :  1.5 .,

 0.5 .,  39600 I.E.,  40 .;

1) 
 GVPC ,   500 ml

; :  1.5 .,
 0.5 .,  39600 I.E.,

 40 .; 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 127 : o 500 .
1) 

o 500 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 6000 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 83



: 1785  (  4)

 ________ 
5) 

, )

: 128 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 3 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 129 : , 
,  3 .

1) 
, 

,  3 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 15 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 84



: 1785  (  4)

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 130 :  (a, b, c, d, i, z10)
1) 

 (a, b, c, d, i, z10)   ,
, 

, 
 4 ,  3 .,

 150 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 3 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 131 : B (E, G
1) 

B (E, G)   , 
, 

, 
 4 ,  3 .,  150

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 85



: 1785  (  4)

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 3 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 132 : C
1) 

C (k, L, r, z, y, Z4)   ,
, 

, 
 4 ,  3 .,

 150 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 3 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 86



: 1785  (  4)

, )

: 133 : MD(1,2 1,5 1,6 1,7 z6)
1) 
MD(1,2 1,5 1,6 1,7 z6)   ,

, 
, 

 4 ,  3 .,
 150 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 3 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 134 : SG2 
1) 
SG2  Svengard,

 d+i+eh, , 
, 

 4 ,
 3 ,  30 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 6 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 87



: 1785  (  4)

: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 135 : SG3 
1) 
SG3  Svengard,

 k + y + L (l,v l,w l,z13 l,z28 l,z40),
, 

, 
 4 ,  3 ,

  30 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 3 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 136 : 
 2 .

1) 

 2 .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 88



: 1785  (  4)

3) 
 20 

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 137 : 
,   1 . .

1) 

,   1 . .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 34 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 89



: 1785  (  4)

: 138 : . Coli 
,  1  .

1) 
. Coli 

,  1  .

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 50 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 139 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 62 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 90



: 1785  (  4)

, )

: 140 :   

1) 
  

 Dulbecco Modified
Eagle Medium with D-Glucose 4500mg/l, w/o Sodium Pyruvate, w/o L
-Glutamine

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 34
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 141 :   

1) 
  

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 10 , 1 , 2390 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 91



: 1785  (  4)

: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 142 : ,  100  ONPG 
1) 

,  100  ONPG 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 200 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 143 : 

1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 100 
,  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 92



: 1785  (  4)

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 144 :     , 
 CLSI,    Oxoid,

1) 
    , 
CLSI,    Oxoid,

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 17200 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 145 :   , 
 CLSI,  Sensi-disc-90 .  6-  (

 Becton Dickinson)
1) 
  ,  CLSI,

 Sensi-disc-90 .  6-  (

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 93



: 1785  (  4)

 Becton Dickinson)

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 19750 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 146 : T

1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 940
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 94



: 1785  (  4)

: 147 : 
, ,  50

1) 

, ,  50 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 400 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 148 :  10
: , , , , , , ,
, , ,  100 

1) 
 10 : ,

, , , , , ,
, , ,  100 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 800 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 95



: 1785  (  4)

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 149 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 500
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 150 :  HSV1/2
1) 

 HSV1/2

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 25 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 96



: 1785  (  4)

: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 151 :  real-time PCR, 
 FAM  TAMRA        6-FAM-CGG AAC CGA CTA CTT TGG GTG TCC GT-

TAMRA,  6nmol
1) 

 real-time PCR,  FAM 
TAMRA        6-FAM-CGG AAC CGA CTA CTT TGG GTG TCC GT-TAMRA,

 6nmol

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 6 nmol
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 152 :   PCR  HSV
1/2
1) 

  PCR  HSV 1/2

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 97



: 1785  (  4)

3) 
 5 

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 153 :  HSV1 - 5' - 6FAM CAC ACC
GAA CAC ACC A -MGB 3'
1) 

 HSV1 - 5' - 6FAM CAC ACC GAA CAC ACC A -MGB 3'

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 16 nmol
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 154 :  HSV2 - 5' - 6FAM CAC ACC
GAG CAC ACC A -MGB - 3
1) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 98



: 1785  (  4)

 HSV2 - 5' - 6FAM CAC ACC GAG CAC ACC A -MGB - 3

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 16 nmol
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 155 :  HSV ( ) - 5' - TTT GTG TAC ATG
TCC CCG TTT TAC- 3'
1) 

 HSV ( ) - 5' - TTT GTG TAC ATG TCC CCG TTT TAC- 3'

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 21 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 99
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: 156 :  HSV ( ) - 5' AGG TCG CGC
GCG TAG AAG - 3'
1) 

 HSV ( ) - 5' AGG TCG CGC GCG TAG AAG - 3'

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

18 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 157 :  HAPB - 5' - VIC CGA GAA TCA
CCC TGC CAG ACT TCC GT - TAMRA - 3'
1) 

 HAPB - 5' - VIC CGA GAA TCA CCC TGC CAG ACT TCC
GT - TAMRA - 3'

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 27  nmol
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 
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, )

: 158 :  HAPB - 5' - TGA AGG TGG
AGG ACA TTC CTC TA - 3'
1) 

 HAPB - 5' - TGA AGG TGG AGG ACA TTC CTC TA - 3'

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 23 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 159 :  HAPB - 5' - CTG GAA TTG
CGA TTT CTG GTA A - 3'
1) 

 HAPB - 5' - CTG GAA TTG CGA TTT CTG GTA A -
3'

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 22 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )
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 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 160 : " plasma gondii; 50 
; HPLC ;

 P-TOX-PF1 – (5’-3’)AAc ggg cgA gTA gcA ccT gAg gAg A - 25 
 P-TOX-PR1 – (5’-3’)Tgg gTc Tac gTc gAT ggc ATg AcA AcT – 27 "
1) 

plasma gondii; 50 ; HPLC
;

 P-TOX-PF1 – (5’-3’)AAc ggg cgA gTA gcA ccT gAg gAg A - 25 
 P-TOX-PR1 – (5’-3’)Tgg gTc Tac gTc gAT ggc ATg AcA AcT – 27

"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 53 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 161 : "  Leishmania spp.;50 ;
HPLC ;
 P-LEI-PF1 – (5’-3’) cgg cTT cgc Acc ATg cgg Tg – 20 
 P-LEI-PR1 – (5’-3’) AcA Tcc cTg ccc AcA TAc gc – 20 "
1) 
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 Leishmania spp.;50 ; HPLC ;
 P-LEI-PF1 – (5’-3’) cgg cTT cgc Acc ATg cgg Tg – 20 
 P-LEI-PR1 – (5’-3’) AcA Tcc cTg ccc AcA TAc gc – 20 "

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

40 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 162 :   Leishmania sp.; 50 ;
HPLC 
1) 

 Leishmania sp.; 50 ; HPLC

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 328 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 103
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, )

: 163 :  NADH Dehydrogenase 1 

1) 
 NADH Dehydrogenase 1 

 Echinococcus 
 (G1  G7)

 E.granulosus -  50 ; HPLC ;

JB11 (5'-3') - AGA TTC GTA AGG GGC CTA ATA - 21 
JB12 - (5'-3') - ACC ACT AAC TAA TTC ACT TTC - 21 
JB3(5'-3') TTT TTT GGG CAT CCT GAG GTT TAT-24 
JB4 95'-3') TAA AGA AAG AAC ATA ATG AAA ATG-24 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 90 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 164 : "  Trichomonas vaginalis;
1) 

 Trichomonas vaginalis; 50 ; HPLC
;

P-TV1-PF (5’-3’)TAA Tgg cAg AAT cTT Tgg Ag – 20 –
P-TV1-PR (5’-3’)gAA Ctt TAA ccg AAg gAc TTc – 21 "

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 41 
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,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 165 : "  Naegleria fowleri; 50 
; HPLC ;

 p3f - (5'-3')gcT ATc gAA Tgg ATT cAA gc – 20 
 p3r - (5'-3')cAc TAc Tcg Tgg AAg gcT TA – 20 "
1) 

 Naegleria fowleri; 50 ; HPLC
;

 p3f - (5'-3')gcT ATc gAA Tgg ATT cAA gc – 20 
 p3r - (5'-3')cAc TAc Tcg Tgg AAg gcT TA – 20 "

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 40 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 105
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: 166 : "  Acanthamoeba spp.; 50 
;

1) 
 Acanthamoeba spp.; 50 ; HPLC

;
 JDP1 - (5'-3')ggc ccA gAT cgT TTA ccg TgA A – 22 
 JDP2 - (5'-3')TcT cAc AAg cTg cTA ggg gAg TcA – 24 "

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 46 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 167 : "
1) 

; 50 ; HPLC
;

P-FLA-F - (5'-3') cgc ggT AAT Tcc Agc Tcc AAT Agc – 24 
P-FLA-R - (5'-3') cAg gTT AAg gTc Tcg TTc gTT Aac – 24 "

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 46 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )
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 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 168 : " ,   19
PVB19)

1) 
,   19 ( PVB19), 

NS1 e1905f 5'-TGCAGATGCCCTCCACCCA-3` 19
NS1 e1987r 5'-GCTGCTTTCACTGAGTTCTTC-3` 21
NS1/VP1u e1855f 5'-CACTATGAAAACTGGGCAA-3` 19
NS1/VP1u 2960r 5`-ACAATTCTTCATCTGCTAC-3` 19
NS1/VP1u e1863f  5`-AAACTGGGCAATAAACTACAC-3` 21
NS1/VP1u e2953r 5`-CTTCATCTGCTACCGTCCAA-3` 20 "

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

119 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 169 : " ,   HPLC
,

1) 
,   HPLC , 0.05 umol

scale,  
Ptox1  5, - CCA ACG CGC ATG CGT GCA GAT TCG TC – 3,
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Ptox 2  5,- CCC TCT GCG TTT TGA TGG TGC CTA TTT TA - 3,
CTRA 1 - 5, - CTG CTT ACG GCC GAC ATA TGC AGG ATG - 3,
CTRA 2 - 5, - AAG CTT GCT CGA GAC CAT TTA ACT CCA - 3,
Mpneum P1-1045-1065 - 5, - ACT CGG AGG ACA ATG GTC AG - 3,
Mpneum P1-1527-1507 - 5, - CAA ACC CGG TCT TTT CGT TA - 3,
Cpneum- 336-355 - 5, - ACA CGA TGC AGA GTG GTT CA - 3,
Cpneum- 703-680 - 5, - TGT TTA CAG AGA ATT GCG ATA CG - 3,
LEG1 - 5, - TAC CTA CCC TTG ACA TAC AGT G - 3,
LEG2 - 5, - CTT CCT CCG GTT TGT CAC - 3,
U2 adaptor 5' - GAG CCT GAT TGG ATG -3'
BAM A15 adaptor 5' - GAG CCT GAT TGG ATG - 3'
BAM A14 adaptor 5' -GAT CCA TCC AAT CA - 3'
Pst A16 adaptor 5' - GTG TCA CTG ACG TGC A - 3'
Pst A15adaptor 5' - CGT CAG TGA CAC TGC - 3'
Pst P18 primer 5' - GTG TCA CTG ACG TGC AGA -3'"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

100 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 170 : "
Trichinalla spp
1) 

 Trichinalla spp.;50
; HPLC ;

1. P—TRS-PF-NE - (5’-3’)TcT Tgg Tgg TAg TAg c – 16 
2. P—TRS-PR-NE - (5’-3’)gcg ATT gAg TTg AAc gc – 17 
3. P—TRS-PF-NI - (5’-3’)AAA ggA ATT cAA gTc gTA AcA Agg TTT ccg
TAg g – 34 
4. P—TRS-PR-NI - (5’-3’)AAA TcT AgA TTA gTT TcT TTT ccT ccg c –
28 
5. P-TRS-PF1 - (5'-3')gTT ccA TgT gAA cAg cAg T – 19 
6. P-TRS-PR1 – (5’-3’)cgA AAA cAT Acg AcA AcT gc – 19 
7. P-TRS-PF2 - (5'-3')gcT AcA Tcc TTT TgA TcT gTT - 21 
8. P-TRS-PR2 – (5’-3’)AgA cAc AAT ATc AAc cAc AgT AcA - 24 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 108



: 1785  (  4)

9. P-TRS-PF3 - (5'-3')gcg gAA ggA TcA TTA Tcg TgT A - 22 
10. P-TRS-PR3 – (5’-3’)Tgg ATT AcA AAg AAA Acc ATc AcT- 24 
11. P-TRS-PF4 - (5'-3')gTg Agc gTA ATA AAg gTg cAg- 21 
12. P-TRS-PR4 – (5’-3’)TTc ATc AcA cAT cTT ccA cTA - 24 
13. P-TRS-PF5 - (5'-3')cAA TTg AAA Acc gcT TAg cgT gTT T - 25 
14. P-TRS-PR5 – (5’-3’)TgA TcT gAg gTc gAc ATT Tcc - 21 
"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

315 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 171 : "
1) 

; 50 ;
;   Pan-EV R 5'-ACACGGACACCCAAAGTAGTCGGTTCC-3'

27 
PanEV F 5'-TCCGGCCCCTGAATGCGGCTAATCC-3'    25 "

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

52 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 
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, )

: 172 : "
real-time PCR
1) 

 real-time PCR; 10
; ;   EVF  5’-CCC CTG AAT GCG

GCT AAT C-3’  (19 )
EVR2   5’-ATT GTC ACC ATA AGC AGC CA-3’ (20 )"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 39  
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 173 : "  Real Time RT-PCR
1) 

 Real Time RT-PCR , 
 oseltamivir (Tamiflu), 10 ;

: panN1-sense: acatgtgtgtgcagggataactg (23
);

panN1-antisense: tccgaaaatcccactgcatat (21 ), 
  174"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 44  
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,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 174 :  Real-Time RT-PCR
1) 

 Real-Time RT-PCR,  6-FAM/BHQ-1
(panN1-probe): atcgaccgtgggtgtctttcaacca,  6 nmol,

  
  173

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 25  
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 175 : "
 Acinetobacter baumani

1) 
 Acinetobacter
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baumanii;   50  (nmol), 
(desalted)
Abaum_3530_L TGCAACCGGTATTCTAGGAAC  21bp
Abaum_3530_R CCTTGAACAACATCGATTACTGGA 24bp
Abaum_3002_L GACTGAAGCAAGACTAAAACGT  22bp
Abaum_3002_R TCTGGGCAGCTTCTTCTTGAGC  22bp
Abaum_2240_L CCCGCAGTACATCATGGTTC   20bp
Abaum_2240_R AGAACATGTATACGCAACTG  20bp
Abaum_1988_L GGCAAGGCATGCTCAAGGGCC 21p
Abaum_1988_R CAGTAGACTGCTGGTTAATGAG  22bp
Abaum_0826_L TGACTACTGAAACAGTTTTTG   21bp
Abaum_0826_R ATGATTGTACCGAGTAAAAGA   21bp
Abaum_0845_L AATTTTAATTCCAAATTGCTCC  22bp
Abaum_0845_R ACTTAAAATCGCATTTTTATCA  22bp
Abaum_2396_L CAAGTCCAATCAACTCATGATG  22bp
Abaum_2396_R CTCCTGTAAGTGCTGTTCAGCC  22bp
Abaum_3468_L CAGAAGTCACTGCATCTGCAAC  22bp
Abaum_3468_R CGGTTGAAATTTTTTATAATGAAG 24bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 348  
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 176 : " , 
 K. pneumoniae

1) 
, 

 K. pneumoniae,   50  (nmol), 
(desalted)
MagAF1    GGTGCTCTTTACATCATTGC 20bp
MagAR1    GCAATGGCCATTTGCGTTAG 20bp
K2wzy-F1  GACCCGATATTCATACTTGACAGAG 25bp
K2wzy-R1   CCTGAAGTAAAATCGTAAATAGATGGC 27bp
K5wzxF360  TGGTAGTGATGCTCGCGA 18bp
K5wzxR639  CCTGAACCCACCCCAATC 18bp
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wzxK54F     CATTAGCTCAGTGGTTGGCT 20bp
wzxK54R    GCTTGACAAACACCATAGCAG 21bp
wzyK57F    CTCAGGGCTAGAAGTGTCAT 20bp
wzyK57R    CACTAACCCAGAAAGTCGAG 20bp
wzyK20F    CGGTGCTACAGTGCATCATT 20bp
wzyK20R    GTTATACGATGCTCAGTCGC 20bp
rmpAF     ACTGGGCTACCTCTGCTTCA  20bp
rmpAR     CTTGCATGAGCCATCTTTCA 20bp
wcaGF    GGTTGGKTCAGCAATCGTA 19bp
wcaGR   ACTATTCCGCCAACTTTTGC 20bp
Pf           ATTTGAAGAGGTTGCAAACGAT 22bp
Pr1       TTCACTCTGAAGTTTTCTTGTGTTC  25bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 375  
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 177 : "  MLVA- 
 K. pneumoniae,  50 nmol

1) 
 MLVA-  K.

pneumoniae,  50 nmol, 
L1       GGTGGCTCATTTTTTGGC 18bp
L2         GATAAACACGCGCTAATGACC 21bp
D1      GCAGGTCTCGTCTTCATTCC  20bp
D2          TGACCATCGAAGAGGCG 17bp
K1        GAGCTGGCGGCTGGAATA 18bp
K2           GCAATCTGCCCGGAAATA 18bp
A1        AGCGTATCTGCCATTGCC  18bp
K2           CAGCATGGCCAGTTTGTC  18bp
E1       CCAAATCCGGGTATTTATCG 20bp
E2          TTCGATACCCATCCGGAAG   19bp
H1       ATGACCAAGGAAGAACCCG 19bp
H2          CTTTACCTGGCATGCGAACG 20bp
I1        CAGGATCACCGATATTTTGCG  21bp
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I2           GATCGGCGGCAGGTTGAG 18bp
J1          ACCGGATTAAGCGCTATTCC 20bp
J2          TTCCTCGCCCACGGATAG 18bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 303  
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 178 :  ( ) 
;

1) 
 ( ) 

;   50
 (nmol),  (desalted): qnr B10/19fw

5'CGG GTT TGA CGC ATA AC 3'  17   Qnr B10/19RV  5' CAA ACG
CAT CTC CCG GT 3' 17  Qnr S 5' TAA ATT GGC ACC CTG TAG GC 3'
20 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 54  
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 
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, )

: 179 : "  ETEC;   50  (nmol),
 (desalted)

1) 
 ETEC;   50  (nmol), 

(desalted)
st1F    TTA ATA GCA CCC GGT ACA AGC AGG  24bp
st1R    CTT GAC TCT TCA AAA GAG AAA ATT AC 26bp
lt 1F    TCT CTA TGT GCA TAC GGA GC 20bp
lt  2R   CCA TAC TGA TTG CCG CAA T 19bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 89  
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 180 : "  EPEC;   50  (nmol)
1) 

 EPEC;   50  (nmol), 
(desalted)
eae SK1    5'- CCC GAA TTC GGC ACA AGC ATA AGC-3'  24bp
eae SK2    5'- CCC GGA TCC GTC TCG CCA GTA TTC G-3' 25bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 49  
,  ( )
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): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 181 : "  VTEC/STEC
1) 

 VTEC/STEC;   50  (nmol), 
 (desalted)

vtx1-det-F1    GTA CGG GGA TGC AGA TAA ATC GC  23bp
vtx1-det-R1    AGC AGT CAT TAC ATA AGA ACG YCC ACT 27bp
vtx1a-F1        CCT TTC CAG GTA CAA CAG CGG TT 23bp
lvtx1a-R2       GGA AAC TCA TCA GAT GCC ATT CTG G 25bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 98  
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )
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: 182 : "  VTEC/STEC 1c/d subtyping
1) 

 VTEC/STEC 1c/d subtyping;   50 
(nmol),  (desalted)
vtx1c-F1    CCT TTC CTG GTA CAA CTG CGG TT  23bp
vtx1c-R1    CAA GTG TTG TAC GAA ATC CCC TCT GA 26bp
vtx1d-F1     CAG TTA ATG CGA TTG CTA AGG AGT TTA CC 29bp
vtx1d-R2    CTC TTC CTC TGG TTC TAA CCC CAT GAT A 28bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 106  
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 183 : "  vtx2
1) 

 vtx2 ;   50  (nmol), 
 (desalted)

F4    GGC ACT GTC TGA AAC TGC TCC TGT  24bp
R1    ATT AAA CTG CAC TTC AGC AAA TCC 24bp
F4-f     CGC TGT CTG AGG CAT CTC CGC T 22bp
R1-e/f   TAA ACT TCA CCT GGG CAA AGC C 22bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 92  
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :
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4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 184 : "  VTEC/STEC 2a subtyping
1) 

 VTEC/STEC 2a subtyping;   50  (nmol),
 (desalted)

vtx2a-F2    GCG ATA CTG RGB ACT GTG GCC  21bp
vtx2a-R3    CCG KCA ACC TTC ACT GTA AAT GTG 24bp
vtx2a-R2    GGC CAC CTT CAC TGT GAA TGT G 22bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 67 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 185 : "  vtx2 b/c subtyping
1) 

 vtx2 b/c subtyping ;   50  (nmol),
 (desalted)

vtx2b-F1   AAA TAT GAA GAA GAT ATT TGT AGC GGC  30bp
vtx2b-R1   CAG CAA ATC CTG AAC CTG ACG 21bp
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vtx2c-F1   GAA AGT CAC AGT TTT TAT ATA CAA CGG GTA 30bp
vtx2c-R2   CCG GCC ACY TTT ACT GTG AAT GTA 24bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 105 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 186 : "  vtx2 d subtyping
1) 

 vtx2 d subtyping ;   50  (nmol),
 (desalted)

vtx2d-F1   AAA RTC ACA GTC TTT ATA TAC AAC GGG TG  29bp
vtx2d-R1   TTY CCG GCC ACTT TTA CTG TG 20bp
vtx2d-R2   GCC TGA TGC ACA GGT ACT GGA C 22bp"

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33694000
3) 

 71 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 
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, )

: 187 : "  vtx2 e/f subtyping
1) 

 vtx2 e/f subtyping ;   50  (nmol),
 (desalted)

vtx2e-F1   CGG AGT ATC GGG GAG AGG C  19bp
vtx2e-R2   CTT CCT GAC ACC TTC ACA GTA AAG GT 26 bp
vtx2f-F1    TGG GCG TCA TTC ACT GGT TG 20bp
vtx2f-R1   TAA TGG CCG CCC TGT CTC C 19bp"

2)  (CPV)
. .  ( )
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: 188 : "  VTEC/STEC 2g subtyping
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 VTEC/STEC 2g subtyping;   50  (nmol),
 (desalted)

vtx2g-F1    CAC CGG GTA GTT ATA TTT CTG TGG ATA TC 30bp
vtx2g-R1    GAT GGC AAT TCA GAA TAA CCG CT 23bp"
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 + 121 ,  DNAse RNase free,
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3) 
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MAGPIX  Luminex
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 96  MAGPIX  Luminex

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 200 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 129



: 1785  (  4)

: 205 : , 

1) 
, 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 17950 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 206 : 

1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 16530 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 130



: 1785  (  4)

, )

: 207 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 22864 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 208 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 470 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 131



: 1785  (  4)

, )

: 209 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 4700 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 210 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 25 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 132



: 1785  (  4)

5) 

, )

: 211 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 539 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 212 : 
1) 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 6893 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 133



: 1785  (  4)

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 213 : 
1) 

.

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 200 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 214 :  10 c  /  38 
1) 

 10 c  /  38 

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 1 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 134



: 1785  (  4)

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 215 : 
 10 

1) 
 10

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 150 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 216 : :
, , 

1) 
: , ,

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 135



: 1785  (  4)

3) 
 200 

,  ( )
): ________   :

:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 217 : -  Pronto Tourniqet, 
; 

1) 
-  Pronto Tourniqet, ;

2)  (CPV)
. .  ( )

. 33140000
3) 

 2 
,  ( )

): ________   :
:  ________  ________   :

4)  /  ( )
: 12   ________  ( )

 ________ 
 ________ 

5) 

, )

: 987be0ad-c4a9-4e10-8cdb-b4c0cd7a5392 136



: 1785  (  4)

: 218 : 
 96-  Real-time PCR ;  Real-time PCR
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 96-  Real-

time PCR ;  Real-time PCR
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